
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana sylvestris  

Locus: XP_009801593 

Gene Model: XP_009801593.1 

Description: NsEXPA-03 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
https://www.genome.jp/entry/gn:T05026


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NsEXPA-03 

MANIGILALGVIFAFCNHFFSANCFSASGWQSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL

YSTGYGTNTAALSTALFNDGGSCGQCYKIMCDYNQDPKWCRKGTYVTITATNFCPP

NYALPSNNGGWCNPPRPHFDMAQPAWENIGIYRGGIVPVLYQRIPCVKKGGVRFTIN

GRNYFELLMISNVGGAGSVQSVQIKGSKTNWMTMSRNWGANWQSNAYLNGQPLSF

KVTTTDGVTKTFLNVVSSNWQFGQTYSTSINF 

CDS (coding sequence) 

>NsEXPA-03 

CTTGGCTAAGCCATTATTTGTACACAAGTGATCCCAATTCTAATTCCTCAATCTTT

CTTTCTCCACAAAAATCTCAATATTTCTTCTTCTTCTTCTTCTGTTTCTTTGCTTTAA

CAAAAGAAAATGGCCAACATTGGCATTTTAGCATTGGGTGTCATATTTGCATTTT

GTAACCATTTTTTCAGTGCAAATTGTTTCTCTGCTTCTGGATGGCAGAGTGCTCAT

GCCACTTTTTATGGTGGATCTGATGCTTCTGGCACTATGGGGGGTGCTTGTGGATA

TGGAAATTTGTATTCAACAGGGTATGGTACAAACACTGCTGCATTAAGTACTGCA

TTGTTCAACGATGGAGGATCCTGTGGCCAATGTTACAAGATCATGTGTGATTACA

ATCAAGATCCTAAATGGTGCAGAAAAGGAACATATGTTACAATTACAGCCACTA

ATTTTTGTCCACCAAATTATGCTCTTCCTAGCAACAATGGTGGATGGTGCAATCCT

CCTCGACCACATTTTGACATGGCTCAACCTGCTTGGGAAAACATTGGCATTTACA

GAGGTGGTATTGTTCCTGTCCTCTATCAAAGGATTCCTTGCGTGAAAAAAGGTGG

AGTTAGATTTACAATTAATGGAAGGAACTATTTTGAGCTATTGATGATAAGCAAT

GTAGGAGGGGCTGGATCTGTACAATCTGTTCAAATTAAAGGCTCAAAAACAAACT

GGATGACAATGTCTAGAAATTGGGGGGCCAATTGGCAATCCAATGCATATCTCAA

TGGCCAACCCTTGTCTTTTAAGGTCACCACTACCGACGGTGTCACCAAAACATTCT

TAAATGTTGTCTCTTCCAACTGGCAATTTGGGCAGACATATTCAACCTCTATTAAT

TTCTAATTAAAGAAACTTTGAAAGTACAGGATTTAGAGTTCGTGAGTTCATGCGT

CATAGGCAGCGGCGTGCTTACTCTTTTGCTGAAAGCAGCCCGCCCTCCCCCCTCCC

CCCTACATGGATGGTGAATTTTTCAATTTTTTTATTTAATCATCTGATATTCGAAA

CACACTGGCCAAACTAATGGCTAAGGTTCGATAGAATGGTGATGGTTAAGTAAGT

TATGAACTCTAGTCCAAAGCTGCTGAAAACATAAATATGTTAGAAAATTATTGTG

TGTATTTATACTAGTTTGAAATTTGCATTTTTATTGTGTTATCAAAGGATCAATAA

GACACTTTTGTCTTTGATGCAAA 



Nucleotide 

>NsEXPA-03 

ACTGTTTCCATATAGACCCCTGACATCCTTCCCTCCAAGAACTTCTCACCTTGCTC

TTGGGGAGGAGGTTGCTTACCATCGAAGCAACCCCTCTTGTCTTAAAAACACGCA

AATGATTAGTAATTTAATACTGTCTCACTTACTTTAAAGATGAATCTATTATCACG

TTGATTAATAGGGTTGAAATAGAAAAAAACGTAGGGCATAGTTATAAACAGAAA

ATTCCAAGTTCCAACTGCTTGTAAGTCCACATAATGAAGTTTAATCTTTATTAATC

GGCTTTATAAAAATTATTAACTTACACAAGAATGAGAATTTATATATAATTTAAC

CAGGTTTACTTTAATTATTTACAAACTAATTTAGCAGCAAAAAAAGACAAACATT

TGATACAAGATAACAAAAATATGTAGTATAATATAACATTGAAAATGACCATATT

ACAAGCTTACAAAGAAAAAACAAAAAAATTAGAAAGTATGATTGATGCAGTTAC

AACATTTGCATCAAAGACAAAAGTGTCTTATTGATCCTTTGATAACACAATAAAA

ATGCAAATTTCAAACTAGTATAAATACACACAATAATTTTCTAACATATTTATGTT

TTCAGCAGCTTTGGACTAGAGTTCATAACTTACTTAACCATCACCATTCTATCGAA

CCTTAGCCATTAGTTTGGCCAGTGTGTTTCGAATATCAGATGATTAAATAAAAAA

ATTGAAAAATTCACCATCCATGTAGGGGGGAGGGGGGAGGGCGGGCTGCTTTCA

GCAAAAGAGTAAGCACGCCGCTGCCTATGACGCATGAACTCACGAACTCTAAAT

CCTGTACTTTCAAAGTTTCTTTAATTAGAAATTAATAGAGGTTGAATATGTCTGCC

CAAATTGCCAGTTGGAAGAGACAACATTTAAGAATGTTTTGGTGACACCGTCGGT

AGTGGTGACCTTAAAAGACAAGGGTTGGCCATTGAGATATGCATTGGATTGCCAA

TTGGCCCCCCAATTTCTAGACATTGTCATCCAGTTTGTTTTTGAGCCTTTAATTTGA

ACAGATTGTACAGATCCAGCCCCTCCTACATTGCTTATCATCAATAGCTCAAAAT

AGTTCCTTCCATTAATTGTAAATCTAACTCCACCTTTTTTCACGCAAGGAATCCTG

AAAAAACACCCAAATTTTCAAGTCAAAATGCATTTGAATTCCTAAATTTATCGAA

AATAACAGCTCTATCTTGTTGTAGGGGTACGATCTGCATACATACTACCTTCCCAT

ACTCACTTGTGAGATTATTCTGAATTTGTTATTGTTGTAATTTGAACAGACTTAGG

GGCATGAAATGGTCAGGTTGAAATAAATTTTGTGGACGTTTGAACATAAGAATTG

TAATATTCGAAAAAAAAGTAAAAAAAAAAAATCAAGTGAAAATGTTATTTAAAA

ATTAGAGTTGTGTGTGGAGTTTTTTAAATTTTTAAAAAATTCCAAAATTTATCTTC

GAGTGAAAATTAAAATTTTTATGGCCAAACACTAATTTTGAACAAAAGGTAAAAT

ATTTTTGGAAAAAAGTGAAAAGAAAATTTATGGCCAAAGGGGACCTATTGCTTCA

TAATCTACCCAAAACTTATTGCTTCCAGATAGGCAGATTAATTTGAGCTAAACAA

TATAGGTAACTACCAAATCATGCTAATAAAAGCACTTTTCATTTATTATCATAACA

ATATCTAACCAACCAAACCTAAAAAAAAAATATTTATATGTTTTAATAAGTTTCTT

TATCTGTCGATTTGGGTTATGTAAAAACAATAATTACACATCAGTCCCAAACAAC

TAAACAAGTTGATTTTGGTTATATACACTGTCCATATTGGTCCAATCTATTAAATG

GTCTAACTTGTATCCAAATTTACCCGGCAATGAATATATGCCTAACTCAATTACA

GAGGTGGTATTGTTCCTCTGTAAGTTTTGGTTGTGGATGAGATTCGGGGAAGGGC

CGGATCACAAGGACCTATTATATGCAGTCTTATCCTACATTTCTACGAGAGATTAT

TTTCACGACTCGAAATCGTAACCTACTGATCACATGGCAGCAACTTTACTAATTA

CGCCAAGGCTCTCCTTCGACGCTCTTAAATTACAATGAGAGAAGTAAAGTACCTT

TGATAGAGGACAGGAACAATACCACCTCTGTAAATGCCAATGTTTTCCCAAGCAG

GTTGAGCCATGTCAAAATGTGGTCGAGGAGGATTGCACCATCCACCATTGTTGCT

AGGAAGAGCATAATTTGGTGGACAAAAATTAGTGGCTGTAATTGTAACATATGTT

CCTTTTCTGCACCATTTAGGATCTTGATTGTAATCACACATGATCTTGTAACATTG

GCCACAGGATCCTCCATCGTTGAACAATGCAGTACTTAATGCAGCAGTGTTTGTA



CCATACCCTGTTGAATACAAATTTCCATATCCACAAGCACCCCCTGTCTCACATAA

GAAACAAAAACACAATCAACATCTTTATAACAGCTAAGGTTTTTTTTTTGAACTA

ATTTTTTATGTTATGTTATAATATATGTTCTTTATACCAACATTTTACAAAAACAG

CCAAATTTTTTTTGGAATAAAACAAGGTTGATATCATTGGCGAAGCTAGAGATTT

ATCCAATGATGTTCAAATTTAAAAGAAGTGAAAAAGTTTCCGACAAAGGGTGTTT

AATATGTGTTATATACCTGTAAAACATAATATTTTACCTATGTACACAATGTTATT

TTTCTACGAAGGTGGTTATAACCACATGGCTTCGCCACTGATTGTTATTGAAAGGT

TTGACTGCATATCATTTCTTTATTATCAAGATTCAGCTCATTTTTACTTTTCCCTCA

TTTCATATTATATGGCAATATTCGACAAGGTTCTTATCACATACCAAAAGTATGTT

TTGAACTTGTAATTTTAAACATGTTATGACATTTCTATAATTATACGAGCATGAAA

TTACGAATAAAACACAATTTGAAGTTAAAAGGCTTTTAAAAATAATTTTTTTTTCG

AACAGACTAAAAATGAAAAAGTATCGTATAAAATGAAACAGACAAAATATATAT

CGAACATAAAATGTTGTGCTTACCCATAGTGCCAGAAGCATCAGATCCACCATAA

AAAGTGGCATGAGCACTCTGCCATCCAGAAGCAGAGAAACAATTTGCACTGAAA

AAATGGTTACAAAATGCAAATATGACACCCAATGCTAAAATGCCAATGTTGGCCA

TTTTCTTTTGTTAAAGCAAAGAAACAGAAGAAGAAGAAGAAGAAATATTGAGAT

TTTTGTGGAGAAAGAAAGATTGAGGAATTAGAATTGGGATCACTTGTGTACAAAT

AATGGCTTAGCCAAGAAAAGTAGCTGCTACTTATATAGGGGGTTTTGGCTATTTA

ATACAACTACCTCACATGTGATTACTGCAACTAGGGTGGGAAGAAAAAAAGGAC

ACCATTTATTTTAATGTTGTAAAAGATAATTACAATTTTAACCCCTCAATAACTGA

TAAATTTTGATTTTGGTCCTTATGATATTTCACTAAGCATATTAATATTGAATTAA

TTAAAATGTATGTTTATGGACCCCTTACATGGAAAAATTTTTATATCGAGATTATA

TTTAGTATTTTATTACTTTCAAATATGGAGTAGCAGTATTAATTTAATATAATAAT

TGGTAATAAAATGATTAAATTGTTAATAATTCGTTAAATGTGTAAAGATTCACAT

GCAAGCGAATCAAAATTACACATTTTTAATTAATTGAATGTTAAGTATACTTTGC

AAAATTTTATAAGAATTAAAATTAAAATTAAAATTCGTTGATATATCAGGGACTT

ATAATGAAATTTCCCAA 


