IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400045512

Gene Model: PGSC0003DMP400045512
Description: StEXLB-04

Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4 03
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981

EXTERNAL RESOURCES
http://spuddb.uga.edu/
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Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 33621 Expansin-like B1; Provisional 3253 4.22e-137
SEQUENCES

Peptide

>StEXLB-04

MVENNSHCIFLLVTHIYPAICYGQEANSLYTRATYYGSPDCYGTPSGACGFGEYGRKI
YDGKVSGVSRLYRNGTGCGACYQVRCKVPGHCTDEGTKIVVTDHGEGDHTDFILSV
RAYSDMATSGMANHLLAYGVVDVEYRRVPCTYYGYNLMIKVHEHSRFCNYLAIVPI
YQSGAFDIEAVEVWQADCKEWRGMRKAYGAVWDMPNPPKGSLTFRVQVSLNGEA

AKWVQLADVLPDEWKAGIAYDTYLMLD*

CDS (coding sequence)
>StEXLB-04

ATGGTTTTCAATAATAGCCATTGTATAATTTTTCTACTTGTGACAATTATAATTTA
TCCTGCAATTTGTTATGGCCAAGAAGCAAATTCTCTTTACACTAGAGCTACTTATT
ATGGCAGCCCTGATTGCTATGGAACCCCTAGTGGAGCATGTGGATTTGGTGAATA
TGGAAGGAAAATTTATGATGGCAAAGTGAGTGGAGTCTCTAGGCTCTACAGGAA
TGGAACGGGATGTGGTGCTTGCTATCAGGTTAGGTGCAAGGTACCAGGTCATTGC
ACAGATGAGGGTACAAAAATAGTAGTAACAGATCATGGTGAAGGTGACCATACA
GATTTTATACTAAGTGTACGTGCTTATTCAGACATGGCTACCTCAGGAATGGCTA
ATCATTTGTTGGCTTATGGTGTTGTTGACGTTGAATATCGAAGGGTACCTTGTACG
TACTATGGTTACAATTTAATGATTAAAGTTCATGAACATAGCAGATTTTGTAACTA
TTTGGCTATTGTACCAATTTATCAAAGTGGTGCATTTGACATTGAAGCTGTCGAGG
TTTGGCAGGCTGATTGCAAGGAATGGAGGGGTATGAGAAAGGCCTATGGAGCAG
TATGGGACATGCCAAATCCACCAAAAGGATCACTCACATTCAGAGTTCAAGTTAG
TCTTAATGGGGAGGCAGCTAAATGGGTGCAATTGGCTGATGTTTTACCTGATGAA
TGGAAGGCTGGCATTGCTTATGACACATACCTTATGCTAGACTAA

Nucleotide
>StEXLB-04

ATGGTTTTCAATAATAGCCATTGTATAATTTTTCTACTTGTGACAATTATAATTTA
TCCTGCAATTTGTTATGGCCAAGAAGCAAATTCTCTTTACACTAGAGCTACTTATT
ATGGCAGCCCTGATTGCTATGGAACCCCTAGTATGTATAATTTTCTCCTTAATATT
TTAATTTTCGGTCTTTTATATATATATATATATATATAAAGATGTGTCCATGCGCG
ATAGAAATATATTTATTATATGTATGTAGTCATGGCAAATGGGATTAATTGTACG
TTTAGATTGAGTTTGAATGGGTTAAAAATAGGTTGAAATGTTATGTTACGTAACC



AACATGCTCATATTTTGTTATATGATGTTTAGAAAGAGTTTAGGTGACAAATGATT
TGATTGATACTAAGAAATACGAAAGTGTGTAGATTTGTTCCCTTCTTCTTTCGTCC
TGAGTCACAAGTATATATATTGTACTATCAAACGAGCCTATAATTCGAGCCACAT
GTAGGGAAATTTGTACATGTGGTTCTGGTCATGGACATTGGTATATATATTGTACT
AAATTACCAATAAGTTCCTATAATTCGAGTGTGACAATTACAGTCTCATTTTTTTT
CTAATAGACATCGATCTTAAGCAGTATTTTGTGTTAAATATGTTATGATAAGGTA
ATTAAAAGTGTGATTGTTATAACAAAAAAAAAAAAACAGGTGGAGCATGTGGAT
TTGGTGAATATGGAAGGAAAATTTATGATGGCAAAGTGAGTGGAGTCTCTAGGCT
CTACAGGAATGGAACGGGATGTGGTGCTTGCTATCAGGTATATTAATTATATTAT
AAAATACTCCTTCCATTTCAATTTGTTTAAGATTACAATATTCAAAAATCTTCTTT
ATTTTCTTAAATTTCGTATCAAATTAAAATAGGATATTCAAATTGAAACAAAAAG
AATACGTAGTAACTTTACTAAACATAATAATCCATTTAGCTAGTTTGAACTTCAA
AAACTAAAGGTAATGAAAATGACACCCACATAACCATACACAAGTGTACCACTT
GACCTTATGAGAAAAGGCTCATCTATGTCATTATTTGTCAATTGAAATAGTATAT
ATGAGCCAAACTCAGATGGCATAAATGAGCCTTTTCTCAAAGTTCGATGACATAT
TTGAGTTTTTTTTCTTTTAAAACATAATTTAATTAATGACGTGGCCGAACCATAAT
TGACCACATGTAAAAAATAATTTTACAAAATCAGAACTATTTTTTGTTAACAAAT
AATGAATGGATGAGTCTTTTCTCAAACGGAAATGACATATATGAGCCGAACTTGT
AACGGATGACACATATGAGCCTTTTCTTAAAATTTGATGGCATATTTGAGTCTTTT
CCTACAATAAATTACAGTTGAAAATAAATTGACAAAAATGAATAAATAATCATTT
AGACTAATGCACAGATATCTCACTCTCTTTAAGAAGATTCAAGTCCACTGCAGCA
TTATAATCTACACCGATCCAGCAGTATATCTTTAAAAAGGTTTTTTCAGGATCTTA
ATTATTTTTTTTGAAAAAATTGAACCAAAAACATGATTTTTCTATCCATTTCCCGC
TTCACCAACTCCCTGAAAAAAAACACATGGTGAAAAACAGATTCTCGTCAAAATA
ATGAAAAAGCGCACTTTTTAATATTTTTTGTAAACGTACAACAGGTTAGGTGCAA
GGTACCAGGTCATTGCACAGATGAGGGTACAAAAATAGTAGTAACAGATCATGG
TGAAGGTGACCATACAGATTTTATACTAAGTGTACGTGCTTATTCAGACATGGCT
ACCTCAGGAATGGCTAATCATTTGTTGGCTTATGGTGTTGTTGACGTTGAATATCG
AAGGGTACCTTGTACGTACTATGGTTACAATTTAATGATTAAAGTTCATGAACAT
AGCAGATTTTGTAACTATTTGGCTATTGTACCAATTTATCAAAGTGGTGCATTTGA
CATTGAAGCTGTCGAGGTTTGGCAGGTACGTTTAGTTAGAGGCGAATTCAAAATT
TAAATTTGATTCAGTATAATTTGAGTCATAAAATAAACATTGTGCAATATTAACT
AGTTTATTGAATATTAAGAGTGTTTCAAGTGTCAGAGCTAGGATTTTCAAGAGAG
TTTAAAATATAAAGAAGTAAGTAAACGCATGAAGTAGTCACAAATATATACTATC
TATTACATATATATAGAAGAAAAAAAATCTAATCTTATCTTATATATATATATATA
TTATATAATTTTTCGACCAAGCTGTTTAATTTCACTACATACCAAAGGGAGCGGG
AAAAAAAAATTTAGATCACCTATATATAAGTATATATTGGTAATTCTCTCTCATTA
TTTGTTTAACTAGTGCAATTGCTAAAGTGTTATCTAAACTATATATAGAGTTGATT
ACTAAGCTGATTATTTAATTAATAGTTATAATTTCAAAAAAGAAAACCACTTTCTT
TATTGAAAAAAATTAAATTCAAGTAACGATATGAGAAATCTACTTCTAAAAGATT
ATATATATATCTACACGTAACGTACTAATATTGCATATAAAGTGAAATTAGTAAC
CTGAAAAATAAGACGGGAGTTGTATGTATGTATGTGTAGGCTGATTGCAAGGAAT
GGAGGGGTATGAGAAAGGCCTATGGAGCAGTATGGGACATGCCAAATCCACCAA
AAGGATCACTCACATTCAGAGTTCAAGTTAGTCTTAATGGGGAGGCAGCTAAATG
GGTGCAATTGGCTGATGTTTTACCTGATGAATGGAAGGCTGGCATTGCTTATGAC
ACATACCTTATGCTAGACTAA






