IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.01G158400

Gene Model: Podel.01G158400.1.p
Description: PAEXLB-01

Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm
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Query seq.
Superfanilies

+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family cl336 Expansin-like B1; Provisional 15-254 9.32e-85
SEQUENCES

Peptide

>PdEXLB-01

MVPTLQFLLFLSGTLLFMQTLAEAATCSDCFIHSRAAYYPNSYENGTDTGRCGYGSF
GATLNGGDVSAVSDLYRDGVGCGACYQVRCTDSHYCTDKGVTIVVTDHGSSHNTD
FILSRRAFGRMAQTTDAAASLIALGVVDVEYKRVSCSYPNKNITIKIDENSDHPSYMG
FVVWYQQGRRDITAVHLCETQNFACKVLDRSYGAVWTTTSPPSGPLSLRMLFSEEDG
DETWVVPVNNIPNDWKAGQTYDTGVQVNS*

CDS (coding sequence)
>PdEXLB-01

ATGGTTCCTACTCTGCAGTTCCTTTTGTTCCTTTCAGGAACTTTGCTTTTTATGCAG
ACTCTAGCAGAGGCTGCAACATGTAGCGACTGTTTCATTCATTCTAGGGCAGCTT
ACTATCCAAATTCTTATGAAAATGGAACAGACACAGGCAGATGCGGATATGGTTC
ATTCGGAGCAACCCTGAACGGCGGGGATGTATCAGCTGTATCTGACCTCTACCGT
GATGGTGTCGGCTGTGGTGCTTGCTACCAGGTAAGGTGCACCGACAGTCACTATT
GCACTGACAAAGGAGTCACCATTGTTGTAACCGACCATGGATCAAGTCATAACAC
TGACTTCATTCTCAGCAGAAGAGCCTTTGGTCGGATGGCTCAAACAACAGATGCG
GCTGCATCTTTAATAGCCCTTGGAGTAGTTGATGTTGAATATAAACGTGTTTCATG
CAGCTATCCAAACAAAAACATAACCATCAAAATCGATGAGAACAGCGACCACCC
TTCTTACATGGGTTTTGTCGTTTGGTATCAACAAGGAAGGAGGGATATCACTGCT
GTTCACCTGTGTGAGACACAAAATTTTGCGTGCAAGGTCTTGGACAGAAGCTATG
GAGCTGTATGGACAACTACTTCACCCCCTAGTGGACCCTTGTCACTTAGAATGTT
ATTCAGTGAAGAGGATGGAGATGAGACATGGGTAGTTCCAGTCAACAACATACC
TAATGACTGGAAAGCCGGGCAAACATATGATACAGGAGTACAAGTGAACTCATA
A

Nucleotide

>PdEXLB-01
TCATCTTCTTTGCTTTTATTGTCTTTGCTCTTTGTATACCGATAATGGTTCCTACTC
TGCAGTTCCTTTTGTTCCTTTCAGGAACTTTGCTTTTTATGCAGACTCTAGCAGAG

GCTGCAACATGTAGCGACTGTTTCATTCATTCTAGGGCAGCTTACTATCCAAATTC
TTATGAAAATGGAACAGACAGTAAGAGACCTCTAATCAAATATTTAATAACAATT
AGATTAACCGTGCACTTACTACCAATTGAGCATGCATTCTTACGAGTCTCTTTTAT



GAATTGCAGCAGGCAGATGCGGATATGGTTCATTCGGAGCAACCCTGAACGGCG
GGGATGTATCAGCTGTATCTGACCTCTACCGTGATGGTGTCGGCTGTGGTGCTTGC
TACCAGGTACTAATTAAAAGCATCATAATCACTTGTAAGCAAAATATTAATAAAA
ATAATTGCATACCAACATTTTTTTTTTCTGCTATAGCATTACATAGCCTGATTCTG
ATATTGGTTCTCTTTATATGTCGAAATACTCACCATAGTGATTTACTGAACCAGGT
AAGGTGCACCGACAGTCACTATTGCACTGACAAAGGAGTCACCATTGTTGTAACC
GACCATGGATCAAGTCATAACACTGACTTCATTCTCAGCAGAAGAGCCTTTGGTC
GGATGGCTCAAACAACAGATGCGGCTGCATCTTTAATAGCCCTTGGAGTAGTTGA
TGTTGAATATAAACGGTAAGATGTGTATGATGACTTTATGCAGAAGTCCTCTTATT
TTTTGATTCACAAGAGACAGTTAAAAGAAACTTATGACTCAATCAAAGAGTCAAA
GACTACGCTTTTAATAGGGTGAGGAAAAAGAAGTGTATTGGTTTTAACCATCAGC
ACGGCCAACACTTCAAATAATCTCCCAAGATGAAGTCTTAAAATAGTAGGGTTAT
TAAGCATCGTTATTACAAAAAATGCTCCCATGGCTTTTCCATCGTTTTCCTAATGA
AAACTTCTGCTCTGTATTTCATGAAGTTTGTCATGTGATGTGGACTAACTCAACTC
TTTCTCCATGTAGTGTTTCATGCAGCTATCCAAACAAAAACATAACCATCAAAAT
CGATGAGAACAGCGACCACCCTTCTTACATGGGTTTTGTCGTTTGGTATCAACAA
GGAAGGAGGGATATCACTGCTGTTCACCTGTGTGAGGTAACATGCACTGTATGCA
ATATTAAATGCACCTTTTAATCTTCGAAATAATTTACTATCCAATCACTTGATTTT
GTATTCAGCTTCAAGAAAACTAGGTGTCACCGATGATATTAAAAGGCAATTTTCA
ATAGTAAAATATGACAGCAAAGGGAATATTAGCTGATATAACACAGGAAGAAGA
AACTGAAAGTAAAGATAGTAAGAACAGCAACTAGTCTCTAGCTCACTGTATAAA
AGCAAGCAAAATTAAATCGTCCAGTTTTTACATGTTATTTGAGTCAGTGAAACTG
TTACTAACAAAAGTTTTATGTGTAGACACAAAATTTTGCGTGCAAGGTCTTGGAC
AGAAGCTATGGAGCTGTATGGACAACTACTTCACCCCCTAGTGGACCCTTGTCAC
TTAGAATGTTATTCAGTGAAGAGGATGGAGATGAGACATGGGTAGTTCCAGTCAA
CAACATACCTAATGACTGGAAAGCCGGGCAAACATATGATACAGGAGTACAAGT
GAACTCATAAAATCACGGGAAGCAGATAAATTTATCCAAATAAGCCCCTAGCTCT

TCATTTTATTTATAATTTTGTCTTTTTCCCTTTGTACACGGGTATAGGGTCTAGTAA
GAGAAATTCATGAAAGTTTAATGTTGACTATAAAATTTCCTGGTAGACTAAATTT
GAATTTTTTTTTCTTTACTTTCCTCCTTATCTTTAGCCAGAACGTCTGCTACTAGTC

AACATCACAAATTTAATTTAAATAAGGGAAAAGACTCCACTTTTCCCTTTAGATG
CTTACAAATCAATATACTTTGGC





