IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca 23286

Gene Model: Ca_23286
Description: CarEXPB-03
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.
Specific hits
Superfanilies

PLN#3023
DPBB_RIpA_EXP_N-like superfamily

List of domain hits d
Name Accession Description Interval  E-value
[+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal ¢ouble-psi beta-barrel fold comain of the bata-expansin subfamily; Beta-expansing 39-160 2.458-67
[+] PLN03023 super family ci33621 Expansin-like B1: Provisional 9-261 1.10e-39

>CarEXPB-03

MQLHLGSNLSLFCFGLALKLALLPVAVGQLQHHSLDLHWYSGTATWYGDPEGDGST
GGACGYGTLVDVKPLRARVGAVGPVLFMKGEGCGACYKVKCLDNSICTRRAVTVII
TDECPGCPSDRTHFDLSGAAFGRMAISGENGQLRDRGQIPVIYRRTQCKYPGKKIAFH
VNEGSTPFWLSLLVEFEDAEGDIGTMHIRENGSSEWLQMNHVWGANWCIIGGPLKGP
FSVKLSSSTGRTLSARDVIPTNWVSKATYTSRLNFYP*

CDS (coding sequence)
>CarEXPB-03

ATGCAGCTCCACCTTGGCTCAAATCTGAGCCTCTTCTGCTTCGGCTTGGCTTTGAA
ACTCGCGCTGCTGCCGGTGGCGGTTGGACAACTTCAGCATCACTCCCTCGACCTA
CATTGGTATTCCGGAACCGCCACTTGGTACGGCGACCCCGAAGGAGACGGAAGT
ACCGGTGGCGCGTGTGGGTATGGTACGTTGGTGGATGTGAAGCCGTTGAGGGCG
AGAGTAGGAGCGGTGGGGCCAGTTCTGTTTATGAAAGGTGAAGGATGCGGTGCT
TGTTACAAAGTGAAGTGCTTAGACAATAGCATATGTACTAGGCGAGCTGTTACCG
TTATAATTACCGACGAGTGCCCCGGCTGCCCCTCTGACCGGACTCATTTTGACCTC
AGTGGTGCCGCTTTTGGCCGTATGGCTATCTCCGGCGAGAACGGTCAACTTAGGG
ACCGCGGTCAAATCCCTGTTATTTACCGAAGAACGCAGTGTAAATACCCGGGGAA
GAAAATTGCCTTTCATGTTAACGAAGGTTCGACACCATTTTGGTTATCACTTCTGG
TTGAATTTGAAGATGCAGAGGGAGATATTGGTACCATGCATATACGAGAAAATG
GTTCAAGTGAGTGGCTGCAGATGAATCATGTGTGGGGTGCAAATTGGTGCATTAT
TGGAGGACCTTTAAAGGGACCATTCTCTGTTAAACTGAGTTCCTCCACCGGGAGA
ACCCTTTCTGCTAGAGATGTTATTCCTACCAATTGGGTTTCAAAGGCCACCTACAC
TTCTCGCCTAAATTTCTACCCTTAG

Nucleotide
>CarEXPB-03

ATGCAGCTCCACCTTGGCTCAAATCTGAGCCTCTTCTGCTTCGGCTTGGCTTTGAA
ACTCGCGCTGCTGCCGGTGGCGGTTGGACAACTTCAGCATCACTCCCTCGACCTA
CATTGGTATTCCGGAACCGCCACTTGGTACGGCGACCCCGAAGGAGACGGAAGT



ACCGGTAACAAGATCTATTTTCTTACCTTTCTTTTTCTTTTACTATTTGCATGTGAG
AGGTAAAATTAGTTACTAACTAGTGAAGTGTTAACTGTAAGTCAGTTACAAGTTA
GAATAACTGATTTCTAACTAAATAACTAACTTTATAACTAACTAGAGCAAGTAAT
TTGTAACTTTTCATCCCTAATAGTTTGGATTGACACTGAAATTGACAAAATCATAG
TGAATGAGTGAGCATTTGGCTTAGCTTCTACAAAATTTTGCAAAAGGCACTAAGA
TAAAAGAAATGTTTAGAGAAAAAAAGATATGAAAAAAGTTTACAATGTCAATTA
ACAATCTCTATTGGTGGTGGAGTTTTATAATAAAAGTGAGTATATGGATGACTAT

AGAATAAATTTTTAATATTTTTCTTAAGTTAATTATGATGAGAATGTGTACATGTG
AAGGTGGCGCGTGTGGGTATGGTACGTTGGTGGATGTGAAGCCGTTGAGGGCGA

GAGTAGGAGCGGTGGGGCCAGTTCTGTTTATGAAAGGTGAAGGATGCGGTGCTT

GTTACAAAGTGAAGTGCTTAGACAATAGCATATGTACTAGGCGAGCTGTTACCGT
TATAATTACCGACGAGTGCCCCGGCTGCCCCTCTGACCGGACTCATTTTGACCTCA
GTGGTGCCGCTTTTGGCCGTATGGCTATCTCCGGCGAGAACGGTCAACTTAGGGA
CCGCGGTCAAATCCCTGTTATTTACCGAAGGTAACCCCTCAAAATTACTTTTTTAC
ACTTTTTCATAATTTACAATTAAAATGATAGTCATAGTTTTCATAAAATGAAATAG
AATAAAGTAATGGCTTATTTAGATTGAGAAAATATTAATCTACTTGTGTATGATCT
TATAGTATTGAACTCCACTGTTGATATGAAATATTTTATTAATGTAGTACTTTTGT

TTTTTGGGTATAACATTTAATGATATTGAAATATGCTGATAGAAGAAATATCATT

GGTTTTTGGTGGGGTTGCTTTCTGAACTTTTTTTCTTGGTGGGGTTGCTTTCTGAAC
I TTACCTTTGTTTTAAGGACTCCTTTACGAGTTCTGTTCTTTTCTCGTTTTATGTGG

TGCAAACATTTGACTTTTCACTGCATTATTTTTTTGCCCTTTGATTTACTTATAATA
ATATATTAATAACTCAGCTCAGGTTCCTTATAAGGAAAAAGGATTTACCTCTGTTT
TCACAACCGTATTTGTTTCTATAAATTAGGATAAATATCGCACAAGTTTGATTGAT
GCACCCTTTTGTTTCGTGGATTAAAGAAAAGACGCGTTTTTAATAAATGAATGAA
AATTTTCCTGTGTGATTTTGTTTAATGCAGAACGCAGTGTAAATACCCGGGGAAG

AAAATTGCCTTTCATGTTAACGAAGGTTCGACACCATTTTGGTTATCACTTCTGGT
TGAATTTGAAGATGCAGAGGGAGATATTGGTACCATGCATATACGAGAAGTAAG

TATCTATGTTTCTTATGTTTACTTCCGTATTTCTTTTTCCATTTCTAATTTGGTGTTA
CTGGTTATCCCAAATCTTTATGGAGAGAGTATAATATAATTGAAACAGAGGAAAT
AAAAAAGTGGACAAGAGAAGAACCCTGAACTTCTGATCTCTCAGAGAATCAGAT

GCAATTCCAGCTAACAGTCTCTAATATTATGAAATAAAGAAACTGGTAGTATATT
TTTTATTGCTAATTTTTATTTGATTTATTTAACTAATAAAGTGGAAAGGATAGTAG
TAGTAATATATTGCATCTTGAAAACTGTTGCAGATTTTGACTGGAACTAGTTGTCT
AAACGTGAAATAAAGCACTTCACTATAGAATAAAATTTTCACACTATAAGTGGCA
TGCGTAACAAATTTATATAAGGATGAAAATGATTATTTATGCTTATAAAAATAAT

GATTTTACTATTTTTTTTCCTTGATAGTAAAAAGGGACTCAACATCATATATAGGA
ATGTTATTGGGGACGTGTCTCCTTAGATCACGTGCCTCTGTCCAATTCTTTCACTA
TCTTTTCCAATTGAGAGAGACCCTCTTCTCTCCTATTAACTACTATATTATTAGTGT
GTGTTCTTAATCATATAATATTGCCCATTGCCAACTTCCTCTTGGTGCCTATTATTT
TCTGCATAATATATGGGACCTACATTTAAAATAACATTTTCCTCTCTTCTCCCCCA

CACTATGATGTAATAGTATTAGTATCTTTTGTAAAGGACTTCATTGCCAAAACAG

ATCCAATAATTCATTCAAATGGACATTTTGATCTCTGTTTACAAATAATAATTAAC
TATTAGAGACAAATGCAGATAACCAATATCTTGATTATTAAACTTGTAAAAATCA
GGACAATGATTAAAGATTGCAAAATAGATATTATATACTATTCTTTAAATTGTGC

AGTATTTAATTTAATATTAATATTATTAATGTATAAATTTTGTATTTTTCAATGAAT
ATTTGATTGTTGGTTAGTTATTTATTTATAAAAAAAATGTTTATGCTTTAAAGCCC

TACTACATAGATCTCTGTTGTGTAGGTGGGGTCTGATAATCCATATATGTTTTATT




TGCAATTTGAACAATGTTAATTTGATTTATTTTAATGTTTGTTATTGTATTTTTGTT
GACAGAATGGTTCAAGTGAGTGGCTGCAGATGAATCATGTGTGGGGTGCAAATT
GGTGCATTATTGGAGGACCTTTAAAGGGACCATTCTCTGTTAAACTGAGTTCCTCC
ACCGGGAGAACCCTTTCTGCTAGAGATGTTATTCCTACCAATTGGGTTTCAAAGG
CCACCTACACTTCTCGCCTAAATTTCTACCCTTAG





