IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_ 016187884

Gene Model: XP_016187884.1
Description: AipEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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+ Name Accession Description Interval  E-value
[+] PLN03023 super family 3362 Expansin-like B1; Provisional 28-247 1.71e-T1
SEQUENCES

Peptide

>AipEXLA-01

MAFFVRFSLLLLLLSSSATACDRCVHQSKASFFSKASALSSGACGYSELALSLSAGNL
AAAVPSIFRDGAACGACFQIRCKDPKLCTKSGTRVVLTDLNKDNKTDFVLSTRAFQS
LALKGKAQHLLNLGILDIEYKRVPCEYKNKNLAVRVEESSRKPNYLAIKFLYQGGQT
DIVAVDVAKVGSSNWSFLSRNHGAVWDTSRVPEGALQLRLVVTAGFDGKWIWAQK
EVLPADWKNGVIYDSGVQITDIAQEGCATCDDGSWP

CDS (coding sequence)
>AIpEXLA-01

TTGTGTAGCCGCGTTGTTGTTGAATGTTGATGCTGACGTGGCTTATTCATTCATTC
ATTCCCTATAAAACAGAGTGTATGTTATCATCAATGAACACATTAAGAAATCGAC
ATGGCTTTCTTTGTTCGCTTCTCTCTGTTGTTGCTTCTTCTTTCTTCATCTGCCACCG
CTTGTGATCGTTGCGTCCACCAATCCAAGGCTTCTTTTTTCTCCAAAGCCTCCGCT
CTGTCATCTGGGGCGTGTGGTTATAGTGAATTGGCACTCTCGTTAAGTGCTGGAA
ACCTTGCAGCTGCTGTTCCTTCCATCTTCAGAGATGGTGCTGCTTGTGGTGCGTGC
TTCCAGATTAGATGCAAGGACCCAAAGCTCTGCACAAAATCAGGAACCAGAGTG
GTTCTTACTGATCTTAACAAAGATAACAAAACTGATTTTGTTCTTAGCACCAGAG
CCTTTCAATCTTTGGCTCTCAAAGGAAAAGCTCAGCATCTTCTCAACCTTGGCATT
CTTGACATTGAATACAAAAGGGTACCTTGTGAGTACAAAAACAAGAACCTGGCT
GTTCGCGTTGAAGAATCAAGCAGGAAGCCAAATTACTTGGCTATTAAATTTTTGT
ATCAAGGTGGTCAAACTGACATTGTAGCCGTTGATGTAGCTAAGGTTGGGTCGTC
AAACTGGAGTTTCTTAAGCAGAAATCATGGGGCGGTGTGGGACACAAGCAGGGT
TCCAGAAGGGGCATTGCAGTTAAGGTTGGTTGTAACGGCAGGTTTTGATGGGAAG
TGGATTTGGGCACAGAAGGAGGTTCTTCCGGCTGATTGGAAAAATGGTGTCATCT
ATGATTCTGGTGTTCAAATCACTGACATTGCTCAAGAAGGTTGTGCCACTTGCGA
TGATGGTTCTTGGCCATGACATCAACAAATATATATATTTCTCATCTATTCATAGT
TATAGAATACTAGTCAGTATATAGTTAGTTATATACTACACTAAGTTTCAATTTCA
TTCATTGTTATTATTATTGTGGTATATTATATAGGACTATATATAATTATATACCCT
CTACCTTGAGAAATTAAATTAACAATAAAAGTAGATTACCTTGGAAAACTTCA

Nucleotide

>AipEXLA-01



TTTTAAAATATCTAATTCTACCAATTTAGTTTTTTAGAACCTTGATTGTTTGATAA
ATTAATTAAACATATCAATCGTTCTAATAGTTTATAGTATCATTTTTACATAAAAA
CATCTTTATTAAAAGTACCCCCTTAAATAAATTAGTAAATGGTGAGTAACATAGG
TGTAGATAAGAATTAAGAAACCACCAAGGAATGTAGCTAAACATATTAGAAAGT
CAAAAGTCAAAACGTTATTACTGCTACTACATTACGCGGTACTCTACTCCACTCTA
ATGGCTCTAAGCAGTTAAAGAAACTGGATAACACAGCTGTTTAGGATTGGCACAT
AGTACACCCCACTAAGTCAGACACAGTTACCATTTTAGTCATATTTATTAATAAA
CACATTCAAAGTTTTGTATTTCATTTCTTTTTATAGTGAATTAGGGAGATAAGAAC
CGAGTGAAATAAAAAAAAAAAGTCATAAAGTAAGTGTAACTATTTGTCTTTGATG
GTTTGTGTAGCCGCGTTGTTGTTGAATGTTGATGCTGACGTGGCTTATTCATTCAT
TCATTCCCTATAAAACAGAGTGTATGTTATCATCAATGAACACATTAAGAAATCG
ACATGGCTTTCTTTGTTCGCTTCTCTCTGTTGTTGCTTCTTCTTTCTTCATCTGCCAC
CGCTTGTGATCGTTGCGTCCACCAATCCAAGGCTTCTTTTTTCTCCAAAGCCTCCG
CTCTGTCATGTGAGATTTCTAGCCATCTATCACTTTCATTCATTCCATTTCCATTTC
CATTTGTGTTATTAATCCTTTGAATATATTATTATTATTGCAGCTGGGGCGTGTGG
TTATAGTGAATTGGCACTCTCGTTAAGTGCTGGAAACCTTGCAGCTGCTGTTCCTT
CCATCTTCAGAGATGGTGCTGCTTGTGGTGCGTGCTTCCAGATTAGATGCAAGGA
CCCAAAGCTCTGCACAAAATCAGGAACCAGAGTGGTTCTTACTGATCTTAACAAA
GATAACAAAACTGATTTTGTTCTTAGCACCAGAGCCTTTCAATCTTTGGCTCTCAA
AGGAAAAGCTCAGCATCTTCTCAACCTTGGCATTCTTGACATTGAATACAAAAGG
TATCAAAATAATTTTAATTATTTAATTGTTGTTATTCTTCACGGATTGTATAATTAT
ATTTGATTTTTTTATAACTATTAAGACAGTTGATGTGACGATATATAATTAGATAT
ATTAAAATTAAAATTTTAAATTATTTAATAATTTTTAATTATTATGCATAAGTTTG
GATAAGATAATATTTTATACTTTTTTCGTTTTGTTTTGGTATGTGAAATTGTGAAT
GTCCCCAGTGCTCACCTACCGGGGCTGCTGGCACCGGCCCACCGCAAAAAGCGA
ACATCCATGGTGGACCATAGTTTCAAAAATTATTTTATTCTAGTAACACTTAACAG
CAACGGTCTATGTCTCTATGTTGTATTACATAATATTATATAATGCGGTGTATTGT
GTATAGTATAAGATTTGCTATGGACGTTCAAGCATCGTATAGATTTAGAAATATT
TCAATTAAGTTTGACTTAATTAAAATACTTACTTGTTTTATTTATGGATGAATTTA
ATGGAGCAGGGTACCTTGTGAGTACAAAAACAAGAACCTGGCTGTTCGCGTTGA
AGAATCAAGCAGGAAGCCAAATTACTTGGCTATTAAATTTTTGTATCAAGGTGGT
CAAACTGACATTGTAGCCGTTGATGTAGCTAAGGTACGTTACATTACATGTTCATT
AAAACATCAACTCACACAATGTTACTTCGGTTAGAGATATAACTATTTATGTGTCT
GTAACGTAGGTTGGGTCGTCAAACTGGAGTTTCTTAAGCAGAAATCATGGGGCGG
TGTGGGACACAAGCAGGGTTCCAGAAGGGGCATTGCAGTTAAGGTTGGTTGTAA
CGGCAGGTTTTGATGGGAAGTGGATTTGGGCACAGAAGGAGGTTCTTCCGGCTGA
TTGGAAAAATGGTGTCATCTATGATTCTGGTGTTCAAATCACTGACATTGCTCAA
GAAGGTTGTGCCACTTGCGATGATGGTTCTTGGCCATGACATCAACAAATATATA
TATTTCTCATCTATTCATAGTTATAGAATACTAGTCAGTATATAGTTAGTTATATA
CTACACTAAGTTTCAATTTCATTCATTGTTATTATTATTGTGGTATATTATATAGG
ACTATATATAATTATATACCCTCTACCTTGAGAAATTAAATTAACAATAAAAGTA
GATTACCTTGGAAAACTTCATCCTCTCTATTTTTTAGATACTTGTTTATGTGAAAA
ATATTACCTTGAGAAAAATATACGTGCTAACATCAATCTCTATGCCATTGAGTAA
CTAATATATTAAAATTTAAAATTTTAACTTAAGCCTTAAGGATTATTTGACAGTTA
ACAAGACATTCACACCACTTAGTGCGTTTACCAAAATGGTATTTCGTACATCAAT
TTAATAATTACCAACTTACAATAAAAGAATTTGAGTTATCAGGGGACCAATACTT
TTTAGTAAAAATATCGCAGTTATTAGTTTAAATATAAGCAAAACTGAGGAAAAAA




ATTGATACTACTTTTTAAATTTATCTAAATGTATAACTATGTTTCAATATATAAAG
CTTTTTATCTCATCAATTTATTAAAATTAAACTCTCAAATTTATTCCTCCAAGAGA
AACTGTTTCTACAAATTAATTATTACACTAAATAAAGATTTTTTTTTCGGGATCTT
TCACTATTAAAGAATCTAAT





