IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016206562

Gene Model: XP_016206562.1
Description: AipEXPA-18
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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Superfanilies PLNOOOS0

+ Name Accession Description Interval  E-value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 56-283 4.41e-80
SEQUENCES

Peptide

>AIpEXPA-18

MASSSIILLVLVTFAIRDAHASVNSWSYAAHNNIVGRSTLAIFNHQQRPKFVSGQWM
QAHATFYEGGSGTYGGACGYEDVVKDGYGMEIAALSTVMFKGGEACGGCYEIKCA
SDSTQGCNNAGRGQSSIFVTATNLCPPNYNQASNNGGWCNSPREHFDLAKPTFLKIA
QYKTGIVPVQYRRVPCKKWGGIRYTITGNPYFNLVKVWNVGGAGDVVGVQVKGDT
KLKWIELKRNWGQKWETKAMLVGESLTFRVKASDGRYSTSWHVAPKNWQFGQTFE
GKNFK

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-18

AAAGATCATCATCAAGATCATCCTACATCACTATTCCCATATCTCTATGGCCTCAT
CATCAATAATATTGCTCGTTCTTGTTACATTTGCTATTCGTGATGCACATGCAAGC
GTAAATTCATGGAGTTATGCAGCTCATAATAACATAGTTGGACGTAGTACATTGG
CTATTTTCAATCATCAACAACGCCCTAAGTTTGTATCTGGCCAATGGATGCAAGCT
CATGCTACCTTTTATGAAGGAGGTTCCGGCACATATGGAGGAGCTTGTGGGTATG
AGGATGTGGTTAAAGACGGTTATGGGATGGAGATAGCAGCATTGAGCACAGTTA
TGTTTAAAGGTGGTGAAGCATGCGGTGGATGCTACGAGATCAAATGTGCATCAGA
TTCAACTCAAGGATGCAATAATGCAGGAAGAGGACAATCCTCCATCTTTGTAACC
GCAACAAACCTTTGCCCCCCAAACTACAATCAAGCAAGTAATAATGGAGGATGG
TGCAACTCTCCACGAGAGCACTTTGATTTGGCCAAACCTACATTCCTCAAAATTG
CTCAGTACAAGACCGGCATTGTCCCAGTTCAATACCGCAGAGTACCATGCAAGAA
ATGGGGAGGAATCAGGTACACCATAACTGGGAATCCTTACTTTAATCTAGTCAAA
GTGTGGAATGTTGGAGGTGCTGGGGATGTGGTGGGAGTTCAAGTGAAGGGTGAT
ACGAAGCTCAAATGGATAGAATTAAAGCGAAATTGGGGCCAAAAATGGGAGACA
AAAGCTATGTTAGTCGGAGAATCATTAACATTTAGGGTCAAAGCAAGTGATGGA
AGGTACTCCACCTCATGGCATGTCGCCCCCAAGAATTGGCAGTTTGGTCAGACTT
TTGAAGGCAAAAACTTCAAATAAAATAGCAACATTAGTTTTTCGTATTTTAAGTA
AAGCATTAAACAGTGAATTCAAGTTCCTCCTCCTTCTACATATCTTCTTAGCTTAC
TATTGT

Nucleotide

>AIpEXPA-18



ATGATCTTGTTAAAAAAAATACAAATCTAGATATTATAATGGAGAAGTCTAGAAG
TTAAGTAAATAAATCATGTATTAGAAATATCTAAGATTGGTATCTAGAAATATCT
AGGTTAATATCTAAAAATATCTAAAATTTGGAATTATTTAGAATTAACTTATGGA
GCCTATATATAGGCCATCATGGAGTTTGTTGTAACTAACTAACAAACATATCAAA
TTCTATTAGTCTTTGTACTCTCTCATTAACCTATCAATAATATAACTATCAAATTTT
CAAACCATTTATCTAAACTACTTATTCATCAAAACTATCCTTGCTACAAGGTTCAA
GTCCATAATACACTAAACCAATGTCAAACTATATCATAAAACTAACAAGTTCTAT
CAACCAAAAGTTTAGTTTTGAAATTTTTTTGGATAAAAATAGTTTCTTAGTACCTT
TCTTTGTTCTATTGAAATTATCTTCCTATGATTAGTATGATGATAACATGGGAAAA
ACAATAGTAAGCTAAGAAGATATGTAGAAGGAGGAGGAACTTGAATTCACTGTT
TAATGCTTTACTTAAAATACGAAAAACTAATGTTGCTATTTTATTTGAAGTTTTTG
CCTTCAAAAGTCTGACCAAACTGCCAATTCTTGGGGGCGACATGCCATGAGGTGG
AGTACCTTCCATCACTTGCTTTGACCCTAAATGTTAATGATTCTCCGACTAACATA
GCTTTTGTCTCCCATTTTTGGCCCCAATTTCGCTTTAATTCTATCCATTTGAGCTTC
GTATCACCCTTCACTTGAACTCCCACCACATCCCCAGCACCTCCAACATTCCACAC
TTTGACTAGATTAAAGTAAGGATTCCCAGTTATGGTGTACCTGATTCCTCCCCATT
TCTTGCATGGTACTCTGCATGTGTTTCAATAAGCATCATAATTAGACATACATCAT
GTGAGAATAGTTAACTTTTAAATCTCTCTTAACACACATCTCAAACTTTTTTAATA
TGAAAGCAAGGTATTATTTTATTAGAGGCAATCTTATTCGAGTATTAAAAATTTC
ATAGAAACCATGACTCTTTTCGTTATGATTACTCAACACACCTCAAACCCAAGAC
TATTATCAATATGATTGACTAATGTGCATGTATTGATAGTTTCCTAGCATTTGACT
AATGTGAAATGTGCTTTAGGCTTATACCTATTAATATTTTTATGGAAACTATATGT
GATGTCATTTATTTTATGGAAATATTATGCACACAAAAAATCAGATACCAAATTA
GATATTATATATTTGTGTATAAATATATGTTGTTGATTCATACACTTTTAATTTACT
TTATATTTCAATATTATTATATACAAGTAATTAATTTGAGGGGTAATTTTTAATGT
ATATGTAAACCCTAAATCATATACCTAACATGGTTGATATAGAAATTATTGACCT
GCGGTATTGAACTGGGACAATGCCGGTCTTGTACTGAGCAATTTTGAGGAATGTA
GGTTTGGCCAAATCAAAGTGCTCTCGTGGAGAGTTGCACCATCCTCCATTATTACT
TGCTTGATTGTAGTTTGGGGGGCAAAGGTTTGTTGCGGTTACAAAGATGGAGGAT
TGTCCTCTTCCTGCATTATTGCATCCTTGAGTTGAATCTGATGCACATTTGATCTC
GTAGCATCCACCGCATGCTTCACCACCTTTAAACATAACTGTGCTCAATGCTGCTA
TCTCCATCCCATAACCGTCTTTAACCACATCCTCATACCCACAAGCTCCTCCTGCA
ACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAACAATTGAGTTATACGTA
TATTGTTAAGATCAAAAGAGAAATACTTCTTTGTTAAACAAATGCACATATAAAA
ATAACAAATTATTTCGTAGCAAATAAATGTCACATGTGTTAGATACATAATAATT
TGTGTATTATTTATACTACTTAATAGTTTAAGTTTTAAGATAAATAATTTCATGAC
ATAATAATTATTTTTGCTAGATAAATTTGATAATGCTACAATAATTAGGCTTATAT
ATAATACTACTAATGATCATGATGTGTAAATGTTGTAATTAACTATGGATTTCTTT
GATAAAATTGTATATTGATTAGTGGCAATGATTTATGGGTTATATATTAAACATA
CCATATGTGCCGGAACCTCCTTCATAAAAGGTAGCATGAGCTTGCATCCATTGGC
CAGATACAAACTTAGGGCGTTGTTGATGATTGAAAATAGCCAATGTACTACGTCC
AACTATGTTATTATGAGCTGCATAACTCCATGAATTTACGCTTGCATGTGCATCAC
GAATAGCAAATGTAACAAGAACGAGCAATATTATTGATGATGAGGCCATAGAGA
TATGGGAATAGTGATGTAGGATGATCTTGATGATGATCTTTGATTTGGTTTTCTAT
ATTTTCTCCGAGGTTGGTGTTAGGAAATGTTGAACAAATTAATATGATTATAAAT
ATGGGGTTTGTTTTTAAGATTGCAACTTTGTAGAACGGGTGCGAGTGCAACAACA
CATGAGTTTTTTACTCTTAGCCACCATTTATTCATAATATAGGAACCATCCATTTG




ATTTTGATATTGTCCCTTACTCCCTATTATATCAACCTCTTTTGGTTATTCTTTAAT

TTCTCTCCATACATGTCTTTAAATTATTTTCTTTTAGTTTAAAATATCATTATGTTA
TGTTATAAAGCGTTGATTCCAGCAAATATTCTCACTATCAGTTAATATTTTAACAG
TCTCGTTACACATTTAATTTATTTTGACAACCAAGTTCAACCAAATTTAGTCAAAC
TCAACAAAATCCACTCCTACAACACGAGAAATCATTTTTTTCTTCTTTTGCGCGTC
ATTTTTGCCTCTTCCTCCTTATTCTATTTGTACTACT






