IDENTIFICATION

Species: Medicago truncatula
Locus: Medtr2g090270

Gene Model: Medtr2g090270.1
Description: MtrEXPB-02
Family: Beta Expansin

3D structure:
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specific hits Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg 1 superfamily

List of domain hits d
Name Accession Desecription Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins 35-156 1.34e-67
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI. Pll and PlII from Lolium perenne. 164-239 1.95e-27

>MtrEXPB-02

MKHHRFSTLFLLSLCFILAQGQPKANPNVHLDTHWYPGTATWYGEAEGDGSTGGAC
GYGSLVDVKPLRARVGAVGPVLYKKGEGCGECYKVKCLDHTICSKRAVTVIITDECP
GCPSDRTHFDLSGAAFGHMAVHGENGQLRNRGEIPVLYRRTTCVYAGKNLAFQVNE
GSTPYWLSLLVEFEDGDGDISSMYIQEAGSSEWLQMNHLWGANWNIVTGPLRGPFS
VKLSTSTGKSITVKDVIPSNWSPKSTYTSRLNFTP*

CDS (coding sequence)
>MtrEXPB-02

ATGAAGCACCACCGTTTCTCCACTTTGTTTCTTTTAAGCCTATGCTTCATACTTGC
ACAGGGACAGCCTAAGGCTAACCCCAATGTTCACCTAGATACACATTGGTACCCA
GGCACCGCCACCTGGTACGGCGAGGCTGAGGGTGATGGTAGCACAGGAGGAGCT
TGTGGGTACGGAAGTTTGGTGGATGTGAAGCCGTTAAGGGCAAGAGTAGGAGCA
GTGGGGCCAGTGTTATATAAGAAGGGAGAAGGGTGTGGAGAGTGTTATAAGGTC
AAGTGTTTAGACCATACTATATGCTCAAAACGGGCAGTGACGGTTATAATAACTG
ATGAATGCCCTGGCTGCCCTTCTGACCGAACACATTTTGACCTTAGTGGTGCTGCT
TTTGGCCACATGGCTGTTCATGGTGAGAATGGTCAACTTAGAAATAGAGGTGAAA
TCCCAGTTCTTTACAGAAGAACAACGTGCGTATATGCTGGCAAAAATCTTGCATT
TCAAGTTAATGAAGGCTCCACACCATATTGGTTATCACTTCTAGTGGAGTTTGAA
GATGGAGATGGTGACATAAGCTCCATGTATATACAAGAAGCTGGGTCTAGTGAGT
GGCTGCAAATGAATCATTTATGGGGTGCAAATTGGAACATTGTTACAGGACCTTT
GAGAGGACCTTTCTCTGTGAAATTAAGCACATCAACGGGAAAAAGCATCACTGTT
AAAGATGTTATTCCAAGTAATTGGTCTCCAAAATCCACTTATACATCACGCTTAA
ATTTCACTCCTTAA

Nucleotide
>MtrEXPB-02

AACCCAAACCTTGAAGAAAATAAAACCACCTTTGCCACCATCAAACAAAGTGTC
GGCTACATCAGTTTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTGTCAACTATTTTCGCTGGTCTCCG
AATTTACCGGAGCTGACAATTGCGGCGGTGCATTACGCATTATCGTCTTCAATCA



GAATGAAGCACCACCGTTTCTCCACTTTGTTTCTTTTAAGCCTATGCTTCATACTT
GCACAGGGACAGCCTAAGGCTAACCCCAATGTTCACCTAGATACACATTGGTACC
CAGGCACCGCCACCTGGTACGGCGAGGCTGAGGGTGATGGTAGCACAGGTAAAT
TCTAAAGAATAATAATGTTTCTAGCTATAATCATATGAATTTGAACATTATTAATT
GTTGTTTGTTAAACTCCATGAACTAACACTTCTGATGGAAAACGTGTCTGCTGTCT
AACGCATGTTGTCAGCACCAACAAGACGCTAATACATACAATTACATTTAACAAA
TTTATAATTCTAAATTTATTACTAGTATCACAACGTGTTAGTGTTATGTATGGTAT
TTGTGTGTGGTCTGTCTCCGTATAATGTTTCATTGTTGCTAATAATTAGTTTTATGA
TGATTTATGGTTTGTTAAGGAGGAGCTTGTGGGTACGGAAGTTTGGTGGATGTGA
AGCCGTTAAGGGCAAGAGTAGGAGCAGTGGGGCCAGTGTTATATAAGAAGGGAG
AAGGGTGTGGAGAGTGTTATAAGGTCAAGTGTTTAGACCATACTATATGCTCAAA
ACGGGCAGTGACGGTTATAATAACTGATGAATGCCCTGGCTGCCCTTCTGACCGA
ACACATTTTGACCTTAGTGGTGCTGCTTTTGGCCACATGGCTGTTCATGGTGAGAA
TGGTCAACTTAGAAATAGAGGTGAAATCCCAGTTCTTTACAGAAGGTATTACATT
CTCAATCATATCTTACCTTTTTTTGGATTAGATGGATTATATATAGGTTCCCTTATA
TATATTTATGAAAAAAACATGGTAAAGGCTTAAAGATACTCATAATAATTCTTCA
CACGTGAAGGGAATATTTTTTCACTGATCTAAAACATTAGTGTTCTTTATGATGGT
ATTTTTGCAGAACAACGTGCGTATATGCTGGCAAAAATCTTGCATTTCAAGTTAA
TGAAGGCTCCACACCATATTGGTTATCACTTCTAGTGGAGTTTGAAGATGGAGAT
GGTGACATAAGCTCCATGTATATACAAGAAGTATGCACCTTTCTTTTCTTGTTGAT
ATTTATTTACATAATTATAAAAAAAATAACCATGCATGTGTCCAGAAAATGAGAT
GCCATTAAAAGGGTCTTTTGATATGATATATACCAAAGTTATAGGATTTTTTTATG
GCTAAAAGGAATAGAAGTTGCTCAAACGTGCACTAAGGCATCGTGGTCACTGGTC
ATATACTTTAATTCGTGTCAATTGTAGTAACAAGAATGGGCATGGCCAGTGTGTA
CAATTCCAAATGTTGTGGATATGTCACTTGAAATCGAAATCACGTGCAATGCCAC
TTTTGAAATATCCTTTTTTCTATCTATATGCTATATCCAGAGTGTTATCCTCATATA
ACGGTGCCTATTGGTAATCAATATTGCTCTTGGTCGTGTGTGTTCCTTTTCCTGAA
TCTTGTGAACTCAAAACCATGTGATATATGGGACCTCTAACAATAATTATATTCA
ATTCCTCATTTCTCCATTACATTATATATATAATTGAAAACAATGTAAGATCTTTT
ATATTGCTAACTAACCATATTCTATTAGTTTTAAATTAAATGTAATAAAAGTCAAA
CATCTCTAGGGACCGAACTCTTTAGATTTACTGCAACGTCTCTATGTACTGAGTTA
TGCTATGCTCAAGAGTATGAATATAAAGTAAATTCTATACAACATATATATGTGT
GTTATAAAACTATGAGTCTAAATTTTTAATTGTGATTGGATATTTTGGTGTTTGGT
ATGCAGGCTGGGTCTAGTGAGTGGCTGCAAATGAATCATTTATGGGGTGCAAATT
GGAACATTGTTACAGGACCTTTGAGAGGACCTTTCTCTGTGAAATTAAGCACATC
AACGGGAAAAAGCATCACTGTTAAAGATGTTATTCCAAGTAATTGGTCTCCAAAA
TCCACTTATACATCACGCTTAAATTTCACTCCTTAAACTAATTAAGCTCACTCCCA
AAGGGAGTGGTAAGTAAATAATTAATATAAGTACCATTTACCAAGATATAAAGTT
ACTCAAGTGGAATAAGGTAAAAATTAGTGGATTTGGACCAATCTTGTTATTTTTA
TAGCCGTTGAGTGCACATGGCTATCTAGATAGTGATTTATATTTTATAAGTCTAGA
TGGTTGATTTTGGTGTGCAATTATTTGTAATTTGTATGAAGAAGTCATGTTCATGT
AGCCCCCTCCAAAAGAGGAGAGAGAGCTTGAAGTGTAGTAGTATATATGAATGA
ATGTATTGTTGAATTTCGGGTACTGGGTCCATTGGCTTAAATTAAAGACTA






